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Centro de gestion: FIBHULP

rea C ncery Gen tica Molecular Humana
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la tecnologia en proyectos de investigacion que mediante la implantacion de
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Lapunzina Badia PD. Eexomas baleares y extremadura. Sanidad Publica de la Comuni-
dad de Extremadura. 2018-Ongoing.
Centro de gestion: FIBHULP

Lapunzina Badia PD. Analisis gendmico global en el sindrome de Invdup(l5) [syndro-
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